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Molecular identification of six Bactrocera species] Diptera[] Tephritidae[] based on 


ZHU Zhen-Hua'? [] YE Hui'' [] ZHANG Zhi-Ying] 1. College of Life Sciences[] Yunnan University] Kunming 6500910 
China[] 2. Institute of Crops[] Yunnan Academy of Agricultural Sciences[] Kunming 650205[] China[] 
Abstract[] The mtDNA Cytb genes of 6 fruit fly species[] including Bactrocera dorsalis[] В. cucurbitae|] В. correcta[] В. 


tau[] B. scutellata and В. scutellaris[] were sequenced. Based on the analysis of mtDNA Су 420 bp sequences from 


72 individuals of the 6 species[] we identified 38 haplotypes and detected 116 variable sites[] of which 30 variable sites 


were highly conserved. The studies of the relationship between the 6 fruit flies and their respective identification sites 


suggested that mtDNA cytb sequences could be used as the molecular marker in identification of the 6 fruit fly species. 


Key words|[] Diptera[] Tephritidae[] Bactrocera[] mtDNA[] cytochrome b gene[] molecular identification 
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Table 1 Species ] numbers and localities of the tested insects 
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Table 2 Number of substitutioi] above diagonal(] and genetic distancé] below diagonal(] between 6 Bactrocera 
species[] and sequence differencd] along diagonal] within each Bactrocera species 











0000 000 0000 00000 0000 0000 
B. dorsalis B. cucurbitae B. tau В. correcta B. scutellata B. scutellaris 

B. dorsalis 0~ 0.019 37 37 26 37 32 
B. cucurbitae 0.19133 0 ~ 0.007 13 37 29 24 
В. tau 0.18131 0.05924 0 ~ 0.012 35 27 23 
В. сотесіа 0.12294 0.19013 0.17138 0~ 0.017 34 33 
B. scutellata 0.17383 0.14641 0.12387 0.16240 0~ 0.019 16 

B. scutellaris 0.15305 0.11754 0.10966 0.16313 0.06902 0 — 0.017 

2.2 []JU 0 [1 UL D) ШПППППППППП 9000000000060 


0 DNASur [] ПП 6000 720 000 Cytb 
ШППППППППППШПП 43ЬППППП 
ОО00000 00 00 420 0000000 
ПППППППППП 116ПППППШШПП 38 
000000 380 0000000 GenBank [ D 
ППП П П П П 0 AY95388 ~ АҮү9535060 
AY912183 ~ AY912188[] AY956582 ~ AY956590 П 
AY956592 ~ AY9565950 0 116000000000 
О0000000 0 зо00000000 00 
ШПППППППППППППППППШ 3000 
ППППШПШПППП 6000000000000 
0 30 00 87[225[306[342П1 4020 00000 
000 50000000000 45012001410162 E] 
185 0000000000000 ШП 1980 213 
О00ООоОоОоОоОоО 509 00000000060 
691701228[р611р821313[8190357 0 332200000 
000000000 0A O 102110511770 408 0 
üggagaggagmguagagaguau 2000 
ШППППППППППШ usen 350000 
ПППППППППППШП 32000000 


o0000000000 
з 00 


ПППППППППППППШШПШПП рма 
ШПППППППППППШПППЇПЇППЇЇПЇЇПП 
ШПППППППППППППППППППШП 
ШППППППППППППППППППШППЇППП 
ШПППШПППППППЇПППЇЇПЇППЇППЇПЇПП 
ПП D ID 200200 0 xbNA-ITS2 B D] 000000 
ПППППППШПШПП ИП ПП П Fushimi 00 199600 
О00 ЗО000000Ш0 0000000 185 
тмАО0О0ОООООООООШООО 4000 
00000000000 Ма [I 19991] 
0000 1751-5.85-1152 0 О\ХАПППППП 60 
000000 20 00 000000000000 
UO D D D D D Zhao [T] 20010 П zDNA-ITS 0O 0 0 
О0000000000000 000000 
[] 199601 0000000000 mtDNA. Cytb O П 
(] 4300000002000 3600000 





зр 


D ULULULULD D mbra Cy D] D UL D U UL U UI CI D CI 





389 

















03 6000 Су»ППППППППППППП 


Table 3 Identification sites of mitochondrial cytb partial sequence in 6 Bactrocera species 
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